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Fundamentos de los péptidos
DE AMINOÁCIDOS A ESTRUCTURAS FUNCIONALES

Los péptidos son cadenas de aminoácidos unidas por enlaces peptídicos. Su secuencia, longitud,
modificaciones y conformación determinan sus propiedades químicas y biológicas.

Aminoácidos
Son las unidades básicas. Cada uno comparte un
esqueleto común y posee una cadena lateral que
modifica carga, polaridad y reactividad.

Enlace peptídico
Une el grupo carboxilo de un aminoácido con el grupo
amino de otro. La cadena se lee convencionalmente del
extremo N al extremo C.

Péptido vs proteína
No existe una frontera universal. Como guía educativa,
“péptido” suele referirse a cadenas relativamente cortas
y “proteína” a cadenas mayores y plegadas.

Estructura
La secuencia es la estructura primaria. Interacciones
internas pueden producir hélices, láminas, giros, puentes
disulfuro o agregación.

Extremo N Extremo C

Ala
enlace peptídico

Gly
enlace peptídico

Ser
enlace peptídico

Leu
enlace peptídico

Tyr
enlace peptídico

Lys

La secuencia determina la identidad primaria

I D E A C L AV E
La identidad de un péptido no depende solo de su masa: también importan
secuencia, modificaciones y forma molecular.
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Fundamentos de los péptidos
Conceptos prácticos para evaluar información científica y documental.

Qué cambia sus propiedades

Número y orden de aminoácidos.

Carga neta y distribución de grupos
polares.

Extremos libres, amidación u otras
modificaciones.

Puentes disulfuro y estado de
oxidación.

Contraiones, sales, hidratación y
agregación.

Longitud y comportamiento

Cadenas cortas pueden ser flexibles.

Al aumentar la longitud crecen las
posibilidades de plegamiento.

Dos secuencias con igual
composición pueden comportarse
distinto.

Una modificación pequeña puede
cambiar masa, solubilidad o afinidad.

Cómo se caracteriza

Espectrometría de masas: masa y
fragmentación.

HPLC: perfil cromatográfico y
componentes relativos.

Análisis de aminoácidos o
secuenciación: composición o orden.

Métodos estructurales: conformación
cuando el proyecto lo requiere.

Preguntas frecuentes
¿Todos los péptidos son proteínas
pequeñas?
No necesariamente. El uso de los términos
depende del contexto y no existe un corte
universal.

¿Dos péptidos con la misma masa son
idénticos?
No. Pueden ser isómeros o tener
secuencias diferentes.

¿La longitud determina la función?
No por sí sola. La secuencia y la estructura
son fundamentales.
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